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	2. 1 INTRODUCCIÓN
El ADN,  la molécula fundamental de la vida, ha sido objeto de estudio e investigación desde
el descubrimiento de su estructura en la década de 1950. En la era actual de la biología
molecular y la genómica, el análisis y la manipulación del ADN se han convertido en
herramientas esenciales para comprender la base genética de los seres vivos y su diversidad.
Sin embargo, el acceso a estas técnicas y herramientas a menudo ha estado limitado por la
necesidad de costosos equipos de laboratorio y una sólida formación en biología molecular.
En este informe, explicaremos una innovadora y accesible aproximación a la elaboración del
ADN utilizando el papel. Además, examinaremos la utilidad del software BLASTn para
analizar secuencias de ADN generadas a partir de estas matrices de papel. Esta combinación
de técnicas representa un avance significativo en la democratización de la biología molecular
y la genómica, ya que permite a una amplia gama de personas, desde estudiantes hasta
científicos ciudadanos, explorar y entender el ADN de manera más accesible y económica.
A lo largo de este informe, abordaremos los principios detrás de la elaboración de ADN en
papel, destacando su versatilidad y aplicaciones potenciales. Además, exploraremos en
detalle el software BLASTn, una herramienta esencial para la comparación y el análisis de
secuencias de ADN, que desempeña un papel crucial en la interpretación de los resultados
obtenidos a partir de matrices de papel.
En última instancia, este informe busca proporcionar una visión completa de cómo la
combinación de la elaboración de ADN en papel y el uso del software BLASTn está
revolucionando nuestra capacidad para comprender y manipular el ADN, con implicaciones
significativas para la investigación biológica, la medicina y la educación científica.
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	4. 2 OBJETIVOS
2.1 Objetivo  general
● Investigar y analizar la elaboración de ADN en papel como una técnica
accesible y evaluar su utilidad en combinación con el software BLASTn para
el análisis de estas secuencias en aplicaciones de investigación y educación en
biología molecular.
2.2 Objetivos específicos
● Investigar y describir los principios fundamentales detrás de la elaboración de
ADN en papel como una técnica de extracción y conservación de secuencias
de ADN.
● Analizar en profundidad el software BLASTn como una herramienta esencial
para comparar y analizar secuencias de ADN, y explorar sus características y
funcionalidades clave.
● Integrar la secuencia de ADN extraída en papel en el software BLASTn con el
fin de realizar un análisis exhaustivo de similitud y alineamiento de
secuencias, identificando homologías con bases de datos genómicas de
referencia y proporcionando información detallada sobre la identidad y la
función de las secuencias obtenidas.
 


	5. 3 MATERIALES Y  MÉTODOS
3.1 Materiales
Materiales Foto
Tijera
Regla y hoja del ADN
Cinta transparente
 


	6. Plumón
3.2 Métodos .
3.2.1  Software BLASTn
El BLAST (Basic Local Alignment Search Tool) es una herramienta bioinformática
ampliamente utilizada para buscar similitudes entre secuencias de ADN, ARN o proteínas en
bases de datos de secuencias.
Figura 1. Software BLASTn . Fuente :Propia
Para ejecutar una búsqueda en el software BLASTn (utilizado específicamente para comparar
secuencias de ADN nucleotídicas), se debe proporcionar una secuencia de ADN de consulta y
 


	7. especificar la base  de datos contra la cual se desea buscar similitudes. A continuación, se
explica cómo se realiza este proceso:
a) Nombre de la Secuencia de ADN de Consulta: Primero, se debe dar un nombre o
identificador a la secuencia de ADN que se va a utilizar como consulta. Este nombre
ayudará a identificar y organizar los resultados de la búsqueda.
b) Secuencia de ADN de Consulta:A continuación, se ingresa la secuencia de ADN de
consulta en el formato adecuado.
c) Ejecución de la Búsqueda: Una vez que se haya proporcionado la secuencia de
consulta, se puede iniciar la búsqueda en el software BLASTn. El software realiza un
análisis de búsqueda de similitudes entre tu secuencia de ADN de consulta y las
secuencias en la base de datos.
d) Resultados de la Búsqueda: Después de que la búsqueda esté completa, el software
BLASTn proporcionará resultados que muestran las secuencias en la base de datos
que son similares a tu secuencia de consulta. Los resultados incluirán información
sobre la identidad, la longitud de la alineación y la significancia estadística de las
similitudes encontradas.
4 PROCEDIMIENTO
PRIMER PASO
Se inició buscando la lámina para la impresión y posteriormente se empezó
recortando la plantilla del ADN, para así armar nuestra estructura
 


	8. SEGUNDO PASO
Con la  ayuda de papel y cinta lo empezamos a enlazar (juntar)siguiendo que la
adenina siempre se une a la timina mediante enlaces de hidrógeno, y la citosina
siempre se une a la guanina de la misma manera.
TERCER PASO
Al final se juntaron todas las plantillas para formar un ADN más largo, además se
utilizo el software para la identificación posterior.
Imagen 2. Primer paso, colocar la secuencia obtenida
 


	9. Imagen 3. Segundo  paso, identificar el organismo.
5 RESULTADO
5.1 Resultado de la elaboración de ADN en papel.
Figura 4 .Elaboración concluida del ADN en papel del grupo 2. Fuente .Propia
 


	10. Figura 5 .Elaboración  concluida del ADN en papel de todos los grupos . Fuente .Propia
5.2 Resultado en el software BLASTn
Se colocó la siguiente secuencia obtenida luego de unir los trabajos del ADN en
papel de los 4 grupos.
ATGTCTTCAGTCTAGTTCAGTACAGAAGTCAGATCAAGTC.
La secuencia de ADN de consulta pudo ser altamente divergente o poco conservada
en comparación con las secuencias en la base de datos, lo que hace que sea difícil
encontrar similitudes significativas.
 


	11. 6 CONCLUSIÓN
● Se  pudo elaborar de forma correcta la estructura del ADN asignada a cada grupo .
● Se logró utilizar de forma eficaz el software para la búsqueda de similitudes a través
de la secuencia obtenida .
● La falta de similitudes significativas entre la secuencia de ADN de consulta y las
secuencias en la base de datos sugiere que la secuencia de interés puede ser altamente
divergente o poco conservada en relación con las secuencias disponibles en la base de
datos. Esto puede ser un indicativo de que la secuencia de ADN estudiada es única o
poco representada en las bases de datos actuales.
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